e — s . g " . - s o
YXE X Universidad Nacional de Asuncion

2 Facultad de Ciencias Agrarias

Protedmica aplicada a especies
forestales

i
o Fae




Los tejidosde reserva de las semillas acumulan

grandes ro de almacenamiento en

forma de cuUe ICO
actos protei
flante electroforesis monodimensiona
Imensional (2-D). Esta palma se destaca por

te trabajo se

la almendra de!

Su gran potencial para producir aceite de pulpay
almendra utilizable como biodiesel, asi como también

su Importancia en la industria.
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Para estudiar su potencialidad del mbokaja,
la protedmica aplicada al estudio de especies
forestales constituye una herramienta
complementaria para interpretar los procesos

ecofisiologicos.
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El proteoma de

una celula varia segun el estado en el que se encuentre la
celula, por ejemplo si se encuentra en una situacion de

estres



« En experimento tipico de proteomica incluye la
mayoria de los siguientes pasos: diseno
experimental, muestreo, preparacion del tejido,
celula u organulo, extraccion de proteinas,
fraccionamiento o purificacion, separacion, analisis
mediante espectrometria de masas, identificacion de
proteinas y analisis estadistico de los datos 'y

validacion.



« EXxisten numerosos protocolos en funcion del
material del que se va a extraer (Gorg et al.,
2000). El mas utilizado en el caso de
proteomica vegetal es el de precipitacion,
concretamente con TCA (acido
tricloroacético)-acetona (Damerval et al.,

1986).
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protelnas reqwere tener en cuenta |OS procesos de Potlra

celular y eliminacion de compuestos que dﬁbul‘féwa
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Separacion

bidimensional (2DE).
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a vez separadas las proteinas en funcion

Su carga, se puede I;zicer?luna segunda

e la segunda di




ldentificacionsde proteinas =
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= . Una vezgmalizados los geles, las proteinas.@es

son fecogidas mediante plcado de spots para s
posterlorsjdentlflcac:lon : Esto se realiza medlante la
| hasas (MS). La
MS) es una tecnlca

espectrometria de masas (

analitica empleada en la identificacion de Qfotemas
basada en la digestion enzimatica (con tripsina

normalmente) de bandas o spots de geles.



Bases de datos

* Una vez obte || los resultados de la espectrom;e_trl’a de
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RESULTADOS

Las proteinas mayoritarias de la semilla del-mt

ética de esta especie.
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Individuos,.sobre la base de genotipos superiores, que

¢ potencialmente’padrian constituir en especies utilizables

T producsion.

ien programas de conservacion y produccion.







Lineas abiertas

» Ensayos relacionados a aclimatizacion de las especies
cuyos protocolos de micropropagacion han sido
establecidos.

« Ensayos de propagacion de lapachos de floracion
precoz.

. Ensayos de Proteomlca y Metabolomlca




