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ANTECEDENTES RESULTADOS Y DISCUSION

Los tricotecénos son sesquiterpenos, de una familia de oo Ry @02 00
micotoxinas producidas por hongos, de varias especies. < - —

Una de ellas son las especies del complejo Fusarium A
graminearum, productora del deoxinivalenol, nivalenol,
ergosterol y otras. Las cepas del complejo Fusarium

ampliconTRI5_gen_sintetasatrichodiene_fgraminearum
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graminearum, fueron aisladas de variedades de trigo B Sp—_—
cultivadas en Paraguay con la enfermedad conocida como - —cwm
Fusariosis de la espiga. El precursor de la biosintesis de
tricotecenos, TRI5 (Tricodieno sintetasa) empleado para "’ | !5}}?53;
caracterizar cepas productoras de micotoxinas dentro del I e
grupo de sesquiterpenos. C -
¥ 0k O O -
| o= aen Deteccion del gen Tricodieno sintetasa TRI5 en aislados Fusarium graminearum. A, In silico
] oj‘_D.mc*_ ; G\y_i_ f ”T“? o - C;“_ PCR del gen tricodieno sintetasa Tri5 (Acc. n° EF661664) con cebadores especificos, producto
\Q:? Aescoa 7 \‘? : de amplificacion 546 pb (SnapGene®Viewer Version 1.5.2). B, Gel de Electroforesis (Agarosa
[sotricodermina {sotricoderml fotmeomel 0.9%, TBE 0.5X, 120 min. 100V), amplificacion del gen Tri5 en muestras de DNA de las cepas
Q 3 J ; _r} \/ @ y Marcador de peso Molecular 1Kb T4 DNA polimerasa (Invitrogen™), amplicon aproximado a
S/ A5 j = — 546 pb. C, Arbol blast de las secuencias alineadas con la base de datos Genbank, método

. . . _ minimo evolutivo BLAST-NCBI.
Caracterizar las cepas seleccionadas del complejo F. graminearum, por la

presencia del gen tricodieno sintetasa (TRI5) precursor de la biosintesis de Fueron identificados los aislados de complejo F.graminearum
tricotecénos. mediantes las técnicas moleculares. El gen tri5, presente en el
Z genoma de las cepas, indicando la presencia del cluster de la via

VIETODOL O G |A tricotecenos.

LUGAR: Laboratorio de Biotecnologia del Centro de Investigacion Capitan

Miranda-CICM-IPTA-PATAGUAY C O N C |__ U S) J @ N

Extraccion de DNA,

, Los resultados de la secuenciacion valido la caracterizacion, y
Metodo CTAB.

mediante alineamientos bioinformaticos de las secuencias con la

Cepas del complejo F. S Tk T base de datos de genes genbank indicO que potencialmente son

graminearum PCR

. N productores de las micotoxinas producidas por el complejo
Concidiones: 95°C a 2’ inicial, 35 ciclos de 95°C a 30",

60,2°C a 30”, 72°C a 45” y una extension final 72°C a 2/,
BLAST vol. final 25 pl por reaccién. Primer Fw 5’-
S— AGCGACTACAGGCTTCCCTC-3' Ry 5-

F.graminearum.

; ’
AT 2 Ident  Accession -
eeeeeeeeeeeeeeeeeeee
1022 1022 8% 0.0
1022 1022 86%

REFERENCIAS BIBLIOGRAEICAS

Bai G, Shaner, G. 2004. Management and resistance in wheat and barley to fusarium head blight. Annual review
of phytopathology 42: 135-161.

Secuenciacion

S EEEEEERERZIEEE®REERI@EZ B = [T

Desjardins AE, Hohn TM, McCormick SP.1993. Trichothecene biosynthesis in Fusarium: chemistry, genetics, and
significance.Microbiological Reviews 57: 595-604.

Desjardins, A; Hohn, T. 1997. Mycotoxins in plant pathogenesis. 10(2): 147-152

Kimura M, Tokal T, Takahashi-AndoN, Ohsato S, Fujimura M. Molecular and genetic studies of

Hi-seq Standard, Fusariumtrichothecene biosynthesis: pathways, genes, and evolution. Biosci Biotechnol Biochem 2007;71:2105-
productos de 93

amplificacion tris.




