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CONCLUSIÓN

Caracterizar las cepas seleccionadas del complejo F. graminearum, por la 

presencia del gen tricodieno sintetasa (TRI5) precursor de la biosíntesis de 

tricotecénos.

Los tricotecénos son sesquiterpenos, de una familia de

micotoxinas producidas por hongos, de varias especies.

Una de ellas son las especies del complejo Fusarium

graminearum, productora del deoxinivalenol, nivalenol,

ergosterol y otras. Las cepas del complejo Fusarium

graminearum, fueron aisladas de variedades de trigo

cultivadas en Paraguay con la enfermedad conocida como

Fusariosis de la espiga. El precursor de la biosíntesis de

tricotecenos, TRI5 (Tricodieno sintetasa) empleado para

caracterizar cepas productoras de micotoxinas dentro del

grupo de sesquiterpenos.
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Cepas del complejo F. 

graminearum

Extracción de DNA, 

Método CTAB.

PCR

Secuenciación

Concidiones: 95°C a 2’ inicial, 35 ciclos de 95°C a 30”, 
60,2°C a 30”, 72°C a 45” y una extensión final 72°C a 2’, 
vol. final 25 µl por reacción. Primer Fw 5’-
AGCGACTACAGGCTTCCCTC- 3’     Rv 5’-
AAACCATCCAGTTCTCAATCTG- 3’

Hi-seq Standard, 

productos de 

amplificación tri5.

BLAST

Detección del gen Tricodieno sintetasa TRI5 en aislados Fusarium graminearum. A, In silico

PCR del gen tricodieno sintetasa Tri5 (Acc. n° EF661664) con cebadores específicos, producto

de amplificación 546 pb (SnapGene®Viewer Version 1.5.2). B, Gel de Electroforesis (Agarosa

0.9%, TBE 0.5X, 120 min. 100V), amplificación del gen Tri5 en muestras de DNA de las cepas

y Marcador de peso Molecular 1Kb T4 DNA polimerasa (Invitrogen™), amplicón aproximado a

546 pb. C, Arbol blast de las secuencias alineadas con la base de datos Genbank, método

mínimo evolutivo BLAST-NCBI.

B

A

C

Fueron identificados los aislados de complejo F.graminearum

mediantes las técnicas moleculares. El gen tri5, presente en el

genoma de las cepas, indicando la presencia del cluster de la vía

tricótecenos.

Los resultados de la secuenciación valido la caracterización, y

mediante alineamientos bioinformáticos de las secuencias con la

base de datos de genes genbank indicó que potencialmente son

productores de las micotoxinas producidas por el complejo

F.graminearum.


